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ESTUDIO DE LOS VIRUS PAPILOMA HUMANO CUTANEOS (HPVc): SU PROBABLE
ASOCIACION CON EL CANCER CUTANEO NO MELANOMA
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Resumen

Dentro de los virus papiloma humano (HPV), los virus que infectan la piel
(virus papiloma cutaneos HPVc) constituyen un grupo particular. A diferencia de
los tipos virales que infectan las mucosas (los cuales se agrupan en el género a),
los HPVc muestran una gran heterogeneidad genética que los ubica en cinco
géneros: a, B, ¥, n y u. Debido a ello, y sumado a la frecuente presencia de
infecciones mudltiples, no ha sido posible hasta el momento desarrollar una Unica
estrategia metodoldgica que permita la identificacion de todos los genotipos que
infectan la piel; por otro lado, el bajo nimero de copias reportado en las diferentes
lesiones de piel, hace necesaria la aplicacion de técnicas altamente sensibles.
Estas dificultades experimentales demoraron los avances en su conocimiento.

Se ha sugerido que ciertos tipos de HPVc podrian actuar como co-factor de
la luz solar en la etiologia del cancer cutdneo no melanoma (CCNM), aunque el
tema no ha sido dilucidado. El objetivo de este trabajo fue estudiar los HPVCc y
aportar al esclarecimiento de su potencial rol en la carcinogénesis cutanea. Para
ello se abordd la genatipificacion y la cuantificacion de los HPVc en piel sana y
lesiones de distinta gravedad. Se planteé un estudio descriptivo transversal. Las
muestras analizadas fueron: a) 200 hisopados de piel sana; b) 332 lesiones de



Pagina |53

distinta gravedad de pacientes sin epidermiodisplasia verruciforme (EV); c) 5
lesiones de pacientes con EV; d) 104 lesiones de pacientes trasplantados renales
(TR). La genotipificacion viral se realiz6 mediante dos PCR genéricas combinadas
con hibridacion reversa (PCR-RLB) para identificar 35 tipos virales de los géneros
a, B, y y. La determinacion de la carga viral de 13 tipos de HPVc se hizo por PCR
en tiempo real, mostrando valores en general bajos. Los resultados mostraron una
frecuencia de HPVc de: a) 87,1%; b) 32,3%; c) 100%; y d) 62,9%. La técnica
molecular empleada para la genotipificacién tuvo un excelente desempefio tanto
en muestras en fresco como en cortes histoldgicos de archivo, demostrando ser
una estrategia de eleccibn para estudios epidemiolégicos. Se confirmé la
ubicuidad de los HPVc en la piel sana con amplia diversidad de tipos; sin
embargo, en las lesiones, la variedad de tipos virales se fue acotando con el
aumento de la gravedad de las mismas, observandose un predominio de los -
HPV, con una proporcion creciente de HPV5 y/o HPV8 en los CCNM. Esto suma
evidencia epidemiolégica a favor de un rol de los B-HPV en la carcinogénesis
cutanea.

Este estudio aporté los primeros datos de frecuencia de HPVc y carga viral
en nuestro pais y en la region. De confirmarse una asociacion etioldgica,
impactaria fuertemente en el campo clinico, a través del desarrollo de vacunas, el
diagndstico virolégico y los tratamientos antivirales especificos. Como valor
adicional, este trabajo permitié la conformacion del primer grupo multicéntrico y
multidisciplinario enfocado en el tema; asimismo, en el marco de las actividades
como Laboratorio Nacional y Regional de Referencia de HPV, el exhaustivo
trabajo de implementacion de nuevas técnicas, podra ser transferido a otros
laboratorios del pais y de la region.



